je tento piistup hlavni naplni prace moji vyzkumné skupiny, ktery se svymi kolegy hodlam 1 nadale

rozvijet.

Zkoumani vlivu externich podminek bylo obsaZeno i v dalSich publikovanych pracich
vénujicich se vlivu vysokého tlaku na molekuly oligomernich proteinu. Vysokotlaka metodika byla
asp&sné aplikovdna na popis rovnovahy dimerizace, unfoldingu 1 enzymove kinetiky HIV-1

proteinasy a naznacila moznosti aplikace na dalsi typy systému.

Vliv prostiedi hral zasadni roli i v dal$ich uvedenych pracich z oblasti enzymove kinetiky,
byt nebyl pifimo pfedmétem zkouméni. V budoucnu proto planujeme zameéfit se 1 experimentalné
na vliv prostfedi na proteinové molekuly, pfedev8§im na vliv makromolekularné zahuSténcho

prostiedi simulujiciho podminky v bunéCne cytoplazmeé.
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